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Rozpoznanie czynnikow srodowiskowych wspomagajacych namnazanie

sie mikrobiomu 1 mykobiomu w glebach monokulturowych
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CELEM przeprowadzonych badari byto wskazanie, ktére z wyznaczonych parametréw fizykochemicznych gleb byty odpowiedzialne za obserwowana
réznorodnos¢ mikrobiologiczng w glebach stosowanych do uprawy kukurydzy.

METODYKA

e Badania prowadzono na 2 polach (10 ha) wchodzgcych w sktad zasobéw CGFP Sp. z o0.0.) o
zréznicowanym systemie uprawy (orkowym, PL oraz bezorkowym, NT) z zastosowaniem

nawozenia w gradiencie 0, 69, 92 i 115 kg N/ha (Rys. 1).

* Préby pobierano z wytypowanych punktéw (n = 40) w 2 sezonach: wiosng (przed siewem) oraz

jesienig (po zbiorze kukurydzy).

* W pobranych prébach wyznaczono pH, Eh, EC, wilgotnos¢, PPW, CEC, pule zwigzkéw C, S, N i P,
Ca, Mg, K, ilos¢ substancji humusowych (cKH), wskaznik E4/E6 oraz aktywnos$¢ mikrobiologiczng

(dehydrogenazowg AD i respiracyjng, AR).

* DNA wyizolowano z uzyciem DNeasyPowerlLyzer PowerSoil Kit. Biordznorodnos¢ rozpoznano
stosujgc technike NGS (MiSeq lllumina, Genomed SA, Waszawa), a klasyfikacje taksonomiczng

wykonano w oparciu o bazy UNITE v8 i Silva 138.
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Rys. 1. Lokalizacja pdl doswiadczalnych i zastosowany gradient nawozenia
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W ciggu dwdch lat badan wytworzyty sie okreslone warunki glebowe, ktére szczegdlnie uwidocznity sie w drugim roku badan. W podobny sposéb ksztattowata sie wzgledna obfitos¢

zidentyfikowanych mikroorganizmow (Rys. 2).

1. Wyjsciowy mikrobiom bakteryjny byt zblizony w obu systemach upraw (Sphingomonas, Flavobacterium, Massilia, Arenimonas oraz Bryobacter). W wyniku zastosowania gradientu
nawozenia juz w pierwszym roku nastapit wzrost wzglednej obfitosci gtdwnych taksonéw bakteryjnych za wyjatkiem Bryobacter.

2. W kolejnym roku wytworzony mikrobiom bakteryjny utrzymat swoja strukture z najwiekszym udziatem Sphingomonas, Flavobacterium, Massilia, Arenimonas i Pseudomonas, a
jesienig suma wszystkich taksonéw obnizyta sie w poréwnaniu do poprzednich okreséw, szczegdlnie pod wzgledem obfitosci Flavobacterium i Pedobacter.

3. W mykobiomie grzybowym dominowat rodzaj Mortierella. Zastosowanie nawozenia przyczynito sie do redukcji udziatu Mortierella i wzrostu Penicillum, Cheilymenia, Epicoccum,

Paraconiothyrium oraz Peziza.

4. W roku kolejnym, wiosng, obfitos¢ Mortierella wzrosta ponownie do maksymalnie 81%, mocno ograniczajac pozostate rodzaje (<1%), za wyjatkiem Penicillum (NT), Solicoccozyma
(NT) i Podospora (PL). Po kolejnym zbiorze kukurydzy wzgledna obfitos¢ Mortierella obnizyta sie drastycznie tworzac bardziej réznorodny i obfity mykobiom grzybowy z
dominujgcymi rodzajami Penicillum i Solicoccozyma, a w NT dodatkowo Trechispora.

Wykazano istotny wptyw na obfitos¢
poszczegdlnych taksonow:
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Rys. 3. Korelogram wspatczynnikow korelacji
Pearsona miedzy taksonami a czynnikami
fizykochemicznymi. Kolorami oznaczono
korelacje istotne statystycznie, p<0,05).
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Flavobacterium W&, 15 (43000, LA G5 Olsen P, AR, E4/E6 Penicillium N-NO,, AR Brak
CEC, ckH

Massilia Wilgotnosé, EDC, Eh, PPW, N-NH,, Solicoccozyma PPW, Olsen P, Wilgotnos¢, P-PO,, K,
P-PO,, K, AD N-NO;, Olsen P 4 AR, E4/E6 CEC, AD, ckKH

. Wilgotnos¢, P-PO,, K, Eh, PPW, Olsen P, .
Arenimonas AD, ckH AR, E4/E6 Trechispora Brak Brak
Pseudomonas Brak Brak Metarhizium Eh, PPW, Olsen P Brak
.. Wilgotnos¢, P-PO,, K, pH, Eh, PPW, N-NO,,

Ferruginibacter AD, ckH AR, E4/E6 Talaromyces AR, E4/E6 P-PO4, AD
TS, P-PO,, Mg, K, PPW, N-NH,, N-NO,,

Pedobacter CEC, AD pH, AR Podospora Olsen P TS, Mg, K, CEC, AD

Gemmatimonas EDC N-NO, Cheilymenia pH, EDC, N-NO,, AR N-NO,

Vicinamibacteraceae TS, K, CEC N-NH,, Olsen P Epicoccum TS, N-NO,, Mg, CEC N-NO;, P-PO,, ckKH
Eh, PPW, N-NH,, EC, wilgotnos¢, TC, . .

Bryobacter N-NO,, Olsen PE4/E6 Mg, K, CEC, AD Paraconiothyrium pH, N-NO,, AR N-NO,

oL TS, P-PO,, Mg, i N-NO,
Mucilaginibacter K CEC, AD pH, AR Peziza TS, Mg, CEC
- Eh, PPW, N-NH,, Wilgotnos¢, TC, K, PPW, N-NO,,
Unclassified N-NO,, Olsen P CEC, AD Other AR, E4/E6 N-NO;, P-PO,, K, cKH
EDC, N-NO,, P-PO,,
Other pH, N-NO,, AR K, CEC, AD




