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Rys. 1. Wzgledna obfito$¢ gtéwnych klas metabolicznych uzyskanych na podstawie przewidy-
Rys. 2. Liczba funkcjonalnych sekwenciji przypisanych do poszczegdlnych gtéwnych klas metabolicznych KEGG. Oznaczenia literowe wskazujg na statystycznie istotne

wania profilu funkcjonalnego zbiorowisk bakterii z wykorzystaniem narzedzia PICRUSt oraz
bazy danych KEGG. réznice (p < 0.05) pomiedzy poszczegdlnymi warstwami podpowierzchniowymi w danym systemie uprawy. Brak oznaczen literowych wskazuje na brak istotnych réznic
(p<0.05)
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Rys. 3. Liczba funkqonalnych sekwenciji przypisanych do poszczegdlnych dominujgcych szlakéw metabolicznych w obrebie gtéwnych klas KEGG. Oznaczenia literowe wskazujg na
statystycznie istotne réznice (p < 0.05) pomiedzy poszczegdlnymi warstwami podeW|erzchn|owym| w danym systemie uprawy. Brak oznaczen literowych wskazuje na brak istotnych

réznic (p < 0.05).
@% LEGUMINOSE




