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WSTEP:

Agrobacterium tumefaciens C58 to fitopatogen infekujgcy gtdownie rosliny dwuliscienne, odpowiedzialny za wywotywanie choroby
zwanej guzowatoscig. Choroba ta powstaje w wyniku transformacji genetycznej tkanek rosliny-gospodarza. Za transformacje
nowotworowg tkanek odpowiadajg geny vir zlokalizowane na plazmidzie pTi Ekspresja tych gendéw nastepuje pod wptywem
czynnikéw srodowiskowych, takich jak niskie pH, cukry proste oraz zwigzki z grupy fenoli (np. acetosyringon). Kluczowe znaczenie
w bezposredniej interakcji bakterii z rosling majg lipidy btonowe A. tumefaciens. Przeprowadzono badania lipidomu A. tumefaciens
C58 w warunkach standardowych oraz w warunkach stresu indukujgcego geny wirulencji (niskie pH, obecno$¢ glukozy i
acetosyringonu). Analiza wyizolowanych frakcji lipidow komdrkowych metodami chromatografii cienkowarstwowej i spektrometrii
mas wskazuje na zmiany o charakterze ilosciowym przy minimalnych modyfikacjach sktadu jakosciowego. Obserwowane zmiany
lipidomu korelowano ze zmianami ekspresji gendw zwigzanych z metabolizmem agrobakterii (analiza transkryptomiczna).

CZESC EKSPERYMENTALNA.:
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Ryc. 2. Wzgledna zawarto$¢ lipidow w A. tumefaciens C58 hodowanych w warunkach
standardowych (niebieski) i w warunkach indukcji genéw vir (pomarafnczowy).
Normalizacja wynikow wzgledem fosfatydylocholiny.

Ryc. 1. Analiza lipidow z bakterii A. tumefaciens C58 hodowanych w warunkach standardowych
(A) i w warunkach indukcji genow vir (B).
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i 15722157 Ryc. 4. Indukcja ekspresji wybranych genow vir A. tumefaciens C58 w hodowli o niskim pH (5,5)
80685019 [PC(36:2)-HeNal i z acetosiringonem wyrazona jako warto$¢ log2FoldChange wzgledem warunkéw kontrolnych (pH
6,7). Indukcje¢ ekspresji genow vir przedstawiono dla walidacji warunkéw eksperymentu.
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A. tumefaciens C58 w hodowli o niskim pH (5,5) i z acetosiringonem (--- brak zmian).

WNIOSKI:

« Zmiana parametrow hodowli (pH 6,7 ver. pH 5,5 oraz acetosiringon (indukcja gendw wirulenciji)) A. tumefaciens C58 powoduje istotne przeobrazenia
sktadu jakosciowego i ilosciowego lipidow btonowych.

* Zmiana parametrow hodowli na warunki wywotujgce wirulencje A. tumefaciens C58 skutkuje znaczgca indukcjg ekspresji genéw operonu vir (od 8 do
1000-krotng), jednoczesnie aktywnos¢ gendw zwigzanych z syntezg i metabolizmem lipidow bfonowych ulega jedynie nieznacznej modyfikacji.
Obserwowane zmiany aktywnosci gendéw metabolizmu lipidéw nie majg bezposredniego/prostego przetozenia na skfad lipidowy bton A. tumefaciens
C58.

* Nalezy sgdzi¢, ze regulacja biosyntezy lipidéw btonowych odbywa sie gtdwnie na innych poziomach metabolizmu komdérkowego (np. aktywnosci
biatek enzymatycznych).
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